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LINGUA PORTUGUESA
TEXTO — COMO PREVENIR DOENGAS GENETICAS
Marcellc Valle

Para alguns casais, gerar uma crianga € uma
deciso ética. Alguns s&o portadores de doengas genéticas
e temem que seus filhos sofram do mesmo problema. Sao
problemas como hemofilia, distrofia muscular, anemia
falciforme e alteragbes ligadas ao fator Rh. Entretanto, ha
uma técnica que permite gerar bebés saudaveis. Trata-se
do Diagnostico Genético Pré-Implantagio (ou PGD),

Essa técnica foi desenvolvida ha uma década por
pesquisadores londrinos e ndo foi bem recebida de
imediato, pois criava impasses éticos. Via-se no PGD uma
maneira de os pais controlarem o perfil genético e
escolherem o sexo do futuro bebé.

Hoje, o PGD é totalmente aceito, inclusive no
Brasil, e € uma forma precoce de diagndstico pré-natal. E
feito por meio de uma bidpsia do embri&o no seu terceiro
dia de vida para detectar possiveis doencgas. € um
procedimento tecnicamente desafiador, que exige um bom
entendimento de embriologia e biologia molecular.

O PGD associa métodos aplicados em
reprodugdo assistida as técnicas de investigagdo genética,
A biopsia do embrido inicial (entre seis e dez células)
permite o estudo genético de uma Unica célula,
possibilitando a transferéncia de embribes normais para
as caracleristicas testadas.

No Brasil, o Cédigo de Etica do Conselhe Federal
de Medicina ndo permite a selegio sexual do embrido.
Entretanto, especificamente no caso de haver doenga
genética ligada ao sexo (como hemcfilia}, & possivel
identificar os embrides masculinos e femininos,
transferindo apenas o sexo que ndo tem possibilidade de
ter a doenga. O PGD é também indicado em casos de
gravidez tardia, em especial nas gestantes acima de 35
anos. Quanto maior a idade, mais chance de dar 3 luz
bebés com problema genéticos e de sofrer aborio
espontaneo.

1. “Paraalguns casais, gerar uma crianga é uma deciséo
ética"; a forma de reescrever-se essa frase com
alteragao de seu sentido é:

(A) Para alguns casais, € uma decisdo ética geraruma
crianca;

(B} Gerar uma crianga, para alguns casais, & uma
decisdo ética;

(C) E uma decisdo ética, para alguns casais, gerar
uma crianga;

(D) E uma decisio ética gerar uma crianga para alguns
casais;

(E) Gerar uma crianga é uma decisfo ética, para
alguns casais.

2. Seadecisédo é “ética” ele interfere com valores:
{A) econdmicos:
(B) politicos;
(C) morais;
(D) religiosos;
(E) sociais.

3. “Essa técnica foi desenvolvida ha uma década por
pesquisadores londrinos e nao foi bem recebida de
imediato, pois criava impasses éticos. Via-se no PGD
uma maneira de os pais controlarem o perfil genético
e escolherem o sexo do futuro bebé”; o0 comentario
INCORRETO sobre esse segmento do texto é:

(A) atécnica aludida é a do PGD;
(B) a técnica vem sendo desenvolvida por dez anos;
(C) o impasse ético aludido é o do controle genético;

(D) escolher o sexo do futuro bebé néo é visto como
um fato positivo;

(E) a técnica do PGD demeorou um pouco a ser aceita.

4. OPGD ¢ “uma forma precoce de diagndstico pré-natal”;
isso significa que o PGD:

(A) ainda ndo esta totalmente desenvolvido,;
(B) identifica bern cedo problemas do embrido;
(C) & feito com a finalidade de antecipar o nascimento

do bebé;

(D) indica problemas do bebé pouco antes do
nascimento;

(E) alerta para o caso de o bebé& nascer antes do
momento previsto.

5. "Eum procedimento tecnicamente desafiador”; esta
afirmacao se justifica porque:

(A) 0 PGD exige bom preparo dos profissionais;
(B) é um procedimento ainda bastante novo;

(C) se trata de um procedimento nédo totalmente
conhecido;

(D} atecnica deve ser adquirida em tempo recorde;
(E) 0 PGD & realizado com risco de morte da paciente
gravida.

6. “o Cadigo de Etica do Conselho Federal de Medicina
nédo permite a selecdo sexual do embrido”™; a forma
em negrito equivale a forma “proibe”. A alternativa em
que a equivaléncia apontada esta ERRADA é:

{A} néo trabalha aos domingos = descansa aos
domingos;

(B) nao aceita trabalha pesado = recusa trabalho
pesado,

(C) néio intervém na briga = participa da briga;
(D} ndo falou diante do juiz = emudeceu diante do juiz;
(E) ndo sabe a verdade = ignora a verdade.

7. “aborto esponténeo”, referido na ultima linha do texto,
€ aquele que:

(A) ocorre sem que tenha sido provocado;
(B) € causado por medicamentos especificos;
{C) é fruto da vontade da gestante;

(D) acontece em casos de perigo de vida para a
gestante;

(E) € provocado exclusivamente pelo préprio embrido.
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“espontanea” é palavra grafada com S; a alternativa
abaixo que mostra uma palavra erradamente grafada
é.

(A) misto;

(B) sesta;

(C) estender,
(D) espléndido;
{E) estinguir.

9. O principal objetivo deste texto deve ser:

(A) causar interesse nos leitores pela selegéo do sexo
dos bebés;

(B) criticar certas posigbes retrogradas de nossas
autoridades médicas;

{C}informar os leitores sobre questdes médicas;
(D} analisar questdes sobre o ponto de vista social;

(E) provocar suspense por meio de ocultamento de
dados.

10. *Hoje o PGD é totalmente aceito, inclusive no Brasil™;

esta frase significa que o PGD é aceito:
(A) emtodos os paises, até mesmo no Brasil;
(B) sem restricdes, mesmo no Brasil;
(C) em todos os lugares, exceto no Brasil;
{D} de forma ampla e em todos os paises, até no Brasil;
(E) no Brasil, mesmo que no totatmente.
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BIOLOGIA MOLECULAR 15. Em relagéo ao codigo genético NAQ é correto afirmar
. que:
i lagdo 3 L .
1. dObsD‘:\f as afirmativas a seguir, emrela¢do a estrutura (A) um mesmo cédon pode significar varios
© ' aminoacidos;
l.  Segundo modelo proposto por Watson e Crick, a (B) mais de.um cédon pode significar um mesmo
molécula de DNA é constituida por duas cadeias aminoacido;
polinucleotidicas dispostas em hélice ao redor de um (C} mutacdes do tipo delegdo ou insergdo podem
eixo imaginario, girando para a direita. causar mudanga do quadro de leitura;
i {D} existem cédons sem sentido que determinam o
. Eml contraste com :' If.orma- B do DNA, exts;e u;na final da traduggo:
v:nant: ESLRUZE a fhielice gira para a esquerda, e 0 {E) cddon & otermo usado para designar a trinca de
chamado s bases no RNAm que codifica para um aminoacido
. As ligagdes ndo-covalentes do tipo ligagGes ou pontes na cadeia polipeptidica.
de hidrogénio, que mantém a estrutura da dupla-hélice, 16. Em uma espécie de planta, a cor da flor é determinada
poc!em ser desfeitas pelo <‘:alor. por pH muito ac:do_ou por dois genes, cujos alelos dominantes A e B,
muito basico, ou por exposicéo a baixas concentragdes respectivamente, codificam enzimas funcionais. Os alelos
de sais. recessivos de cada um desses genes {a e b) produzem
. - . enzimas anormais que ndo podem catalisar a reagio na
Assinale a altemativa correta: via biossintética para o pigmento da flor. Essa via &
(A) apenas a afirmativa | esta correta; representada do seguinte modo:
(B} apenas a afirmativa il e lll estdo corretas;
fi ivas | e i est3 ; enzima enzima
(C) apenasasa |rmat!vas e H estdo corretas codificada pelo codificada pelo
(D) apenas as afirmativas | e lll estdo corretas; gene A gene B
(E) todas as afirmativas estdo corretas. branco ————=» branco ——» vermelho
12. Drosophila melanogaster € uma espécie diplide, 2n = Duas plantas com flores brancas, homozigéticas para
8 cromossomos. Quanto ac numero de moléculas de ambos os genes, foram cruzadas e produziram toda
DNAnuclear dupla-hélice nessa espécie, NAQ é correto descendéncia com flores vermelhas. Os gendtipos das
afirmar que uma célula em; plantas parentais devem ser:
{A) fase G1 da interfase possui 8 moléculas; (A) AABB e aabb;
(B) fase G2 da interfase possui 16 moléculas; (B) AABB eAaBb;
(C) metafase | da meiose possui 16 moléculas; (C) aaBB e AAbD;
ose possul culas; (D) aabb e aabb;
(D) metafase Il da meiose possui 16 moléculas; (E} AABB eAABB,
(E) metafase da mitose possui 16 moléculas.
17. Durante a extragdo de DNA, a utilizagio da mistura
13. Em uma forquilha de replicagdo da dupla hélice de DNA: fenolfcloroformio tem comeo finalidade:
{A) acadeialeading cresce continuamente, enquanto que (A) romper as membranas celulares;
alagging cresce descontinuamente; (B) degradar moléculas de RNA,
(B) ambas cadeias crescem descontinuamente; © desn.a?urar proteinas;
(C) ambas cadeias crescem continuamente; (g) zremptltaro Dg:A
. esnaturaro .
(D) acadeia leading cresce na dire¢io 5’ = 3, enquanto €
que a lagging cresce na dire¢do 3 = 5'; 18. Observe as afirativas a seguir, em relagio a clivagem
(E) ambas cadeias crescem na dire¢ao 3’ = 5", do DNA:
. . l. o DNA pode ser clivado, em sitios especificos, por
14. Assinale a alternativa que completa corretamente a endonucleases denominadas enzimas de restrigao.
afirmativa abaixo:
) L . o Il. o resuitado do corte de uma molécula de DNA poruma
“Na reagdo de iniciagdo da tradugdo em bactéria a enzima de restrigdo gera sempre fragmentos com
subunidade (1) do ribossomo se liga a uma curta extremidades coesivas.
seqgléncia de bases no RNAm, denominada (2), formando .
L N ll. durante a eletroforese, os fragmentos de DNA migram
0 chamado complexo de iniciacdo. em direcdo ao pélo negativo, havendo a separagéio dos
(A) 1=menor; 2 = TATA box; fragmentos de tamanhos diferentes.
(B) 1=menor;2= Sl-‘iine-DaIgamo; Assinale:
(C) 1=maior; 2 =sitio A; (A} apenas a afirmativa | esta correta;
{D) 1=maior, 2= Shine-Dalgarmo; (B) apenas as afirmativas Il e Il est3o corretas;
{E) 1=maior; 2 = TATA box. (C) apenas as afirmativas | e I estdo corretas;
(D) apenas as afirmativas | e lll estdo corretas;
(E) todas as afirmativas estdo corretas.
\..
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19. Os plasmideos vetores utilizados para clonagem de
fragmentos de DNA possuem como caracteristica,
EXCETO:

(A} um sitio de origem de replicagio;

(B) uma ou mais marcas genéticas que permitem
seleciona-lo;

(C) capacidade de incorporar segmentos de DNA
superiores a 20Kb;

{D) DNAcircular;

(E) um ou mais sitios de corte para enzimas de
restrigao.

20. O método de seqlienciamento enzimatico do DNA
baseia-se em:

(A) uma sintese de DNA, in vitro, realizada na
presenga de nucleotideos trifosfatados em que
falta o grupo 3'-OH;

(B} uma franscrigéio do DNA, in vitro, realizada na
presenca de endonucleases;

(C) uma sintese de DNA, in vitro, realizada na
presenca de endonucleases;

(D) uma sintese de DNA, in vifro, onde todos os
nucleotideos séo do fipo didesoximbonuclectideos;

(E) uma sintese de DNA, in vifro, realizada na
presenga de proteinase K.

21. Quando voceé reconstroi uma arvore filogenética, a partir
de um alinhamento, vocé assume 05 pressupostos
abaixo, EXCETO:

(A) as seqliéncias sdo homdlogas;

(B) os nomes indicadores de cada uma das
seqliéncias sempre representam grupos naturais;

(C) todos os sitios na mesma posigao do alinhamento
sdo homologos;

(D) os grupamentos flogenéticos representam grupos
naturais;

(E) os sitios da
independentemente.

seqUéncia evoluem

22. Um alinhamento multiplo de seqiéncias de DNA tem
como objetivo principal;

(A) verificar se as seqliéncias sdo homdlogas;

(B) estabelecer grupamentos filogenéticos entre as
seqiéncias;

(C) remover posigdes deinser¢ies e delegdes entre
duas seqiéncias;

(D) verificar o suporte estatistico dos dominios
protéicos que serao analisados;

{E) estabelecer as posigbes homdélogas entre as
segléncias,

23. A afirmativa abaixo verdadeira para todos os operons
é:

(A} apresentam controle de transcrigdo negativo;
(B) apresentam controle de transcrigao positivo;

{C) codificam RNAs mensageiros policistrénicos;
(D) s@oinduzidos por aglcares;

(E) possuem mais de dois promotores sobrepostos.

24, Avalie as afirmativas a seguir, em relagéio a regulagao
génica em eucariotos e procariotos:

. O processamento do pré-RNAm, através da selegio
de sitios alternativos (spifcing alternativo), € uma das
formas de regulagdo da expressdo génica em
procariolos.

Il. Um éperon & urna unica unidade trancricional que inclui
uma série de genes estruturais, um promotor e um
operador. Genes eucaridticos ndo estio organizados
em operons.

II. Eucariotos possuem seqiéncias localizadas antes ou
apos a regido promotora que permitem o aumento dos
niveis da expressao génica.

Assinale a alternativa correta:
(A) apenas a afirmativa | esta correta;
(B) apenas a afirmativa Il e Ill esto corretas;
{C) apenas as afirmativas | e |l estao corretas;
(D} apenas as afirmativas | e lll estdo corretas;
(E} todas as afirmativas estdo corretas.

25. O modelo operon lac em Escherichia cofi inclui um gene
regulador (), uma regido do operador (Q), um gene
estrutural (Z) codificador da enzima b-galactosidade ¢
outro gene estrutural (Y) codificador da b-galactosidio
permease. As mutagdes no operon fac tém os
seguintes efeitos: linhagens mutantes Z" e Y- sao
incapazes de produzir, respectivamente, as enzimas
b-galactosidade e b-galactosidio permease, enquanto
linhagens mutantes | e O° geram os produtos do
operon constitutivamente,

A sintese constitutiva de b-galactosidade e a sintese
indutivel de b-galactosidic permease ocorre em uma
bactéria parcialmente dipldide com o seguinte gendtipo:
(A rO°Z*Y* 1 rO*Z’Y"
(BYI'OZ*Y 1 IIO*ZY*
(Crrocz*y*
(0} era olieras
(E)IriO°Z*Y 1 Q" ZY*
26. Depois do seqilienciamento de um determinado gene
Z, vocé faz a previsdo da sua seqiiéncia de proteina e
descobre um codon de parada no meio de uma proteina

fundamental para o funcionamento celuiar. Assinale a
unica alternativa verdadeira:

(A) erro na edigio das seqliéncias & a explicacio mais
parcimoniosa para o ocorrido;

(B) este codon de parada ifia fazer o organismo marrer
em pouco tempo de qualquer jeito,

{C) o gap penalty do algeritmo errado & a melhor
explicagdo para o fato;

{D) problemas no algoritmo do alinhamento maitiple
podem ter causado tal problema;

(E) erro na amplificagéo do fragmento de DNA pode
ter sido responséavel pelo problema.
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27. Digamos que vocé tenha duas seqliéncias X e Y {1000
pares de bases cada uma) de DNA. X codifica uma
enzima da cadeia transportadora de elétrons e Y é um
segmento intergénico. Assinale a (nica alternativa
verdadeira:

(A) em comparagdes interespecificas, a variabilidade
de X é menor do que a variabilidade de Y;

(B) em comparages intraespecificas, a variabilidade
esperada de Y é menor do que a variabilidade de
X

{C) oalinhamento de sequéncias intraespecificas de
X vai ser mais facil do que as de Y;

(D) o alinhamento de sequéncias interespecificas de
X eY vaiserigualmente complicado;

(E) o alinhamento de seqii@ncias intraespecificas de
X e Y vai serigualmente simples.

28. 580 elementos necessarios na técnica de amplificacéo
do DNA através da reagao da polimerase em cadeia
(PCR):

(A) DNA molde, DNA polimerase, primers, dNTPs,
termociclader;

{B) DNA melde, Taq polimerase, primers, dNTPs,
transcriptase reversa,

(C) DNA molde, Tag polimerase, primers, dNTPs,
endonucleases, termociclador;

(D) DNA molde, DNA polimerase, primers, dNTPs,
endonucleases, termociclador;

(E) DNA molde, Taq polimerase, primers, dNTPs,
etanol, termociclador.

29. Aenzima Taq polimerase, obtida da bactéria Thermus
aquaticus, facilitou tremendamente a utilizagéo da
técnica de reagéo de polimerase em cadeia porque:

(A) desnatura a cada ciclo de temperatura, como 0
DNA molde;

(B} permanece ativa mesmo apds varios ciclos de
amplificacdo a altas temperaturas;

{C) reconhece DNA fita simples in vitro;

(D) permite a hibridagdo dos primers ac DNA molde
mesmo quando a reagdo é submetida a altas
temperaturas:

(E) dispensa a adi¢do do cofator Mg ++ & reacéo.

30. A técnica da reagdo de polimerase em cadeia pode
ser usada como uma ferramenta nas seguintes
situagbes, EXCETO:

(A} como uma alternativa para a clonagem génica;

(B) para o diagndstico de doengas hereditarias em
estagios iniciais do desenvolvimento:

(C) para a identificacéo de pessoas a partir de
pequenas amostras de DNA;

{D) para recuperar seqiéncias de DNA com mais de
50 milh&es de anos:;

(E) paraodiagnédstice de infecgbes.
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BIOINFORMATICA 35.Vocé acabou de sequenciar determinado gene e
31 Leia as sequintes afirmativas sobre a filosofia ooen decidiu rodar o programa BLAST para tentar identificar

' sg:j.lrcae' gul ‘ v ' P sua seqiéncia. Assinale a alternativa correta:
' (A) oprograma BLAST ¢ exaustivo e garante retornar

. Todos os programas open source sao gratuitos; a seqiéncia do banco de dados mais similar a

o . . sua seqléncia;

I Todosos progr_ar;aslpp en soatume tem codltgo dtstp onn.éel (B) o programa BLAST trabalha com algeritmos
p?;ar:rizizopla 0 livremenie em qualquer tipo de heuristicos e ndo tem garantias;
prog ’ (C) oprograma BLAST & exaustivo, e garante retornar

ll. Todos os programas open source tém o codigo todas as seqiiéncias do banco de dados mais
disponivel para consulta apenas. similares a sua;

{A) apenas z primeira afirmativa é correta; (D) o programa BLAST trabalha com algoritmos
(B) as duas primeiras afirmativas sdo verdadeiras; heuristicos, mas garante retornar todas as
L . . seqliéncias homdlogas a sua seqliéncia;
{C) apenas a primeira e a terceira s40 verdadeiras; o .
b ira af iva & verdadeira: {E) o programa BLAST é heuristico e garante a
(D) apenas a terceira afirmativa & verdadeira; homologia entre o primeiro match e a sua
(E) apenas a segunda afirmativa & verdadeira. seqiéncia.

32. A principal razéao de_ computadores com sisterna 36. Os bancos de seqléncias de DNA, tais como o
operacional Linux praticamente n&o terem problemas GenBank, apresentam vérias informag&es sobre a
com virus € que: seqiéncia. No caso especifico do GenBank, vocé

{A) Linux possui uma firewall eficiente no combate a certamente ird encontrar as seguintes informacgoes
virus; junto com a sua sequéncia, EXCETO:

(B) Linux possuium sisterna anti-virus eficiente; (A) numero de acesso Unico;

(C) qualquer computador que tenha Linux instalado é (B) classificagdo taxonOmica e filogenética do
imune a virus pelo tipo de sistema operacional; organismo seglienciado;

(D) a maior parte dos virus ndo s3o executaveis em (C} pesquisador que submeteu, seu endereco e a data
Linux: da submissao da seqliéncia;

(€} osistema Linux é derivado da plataforma Mcintosh (D) referéncia do artigo que analisou a segliéncia pela
que é imune a virus. primeira vez;

E) seqiiéncia de proteina nos genes codifi

33. O sistema operacional Linux & apresentado em diferentes ) de(:)roteina. P 9 ificadores
distribuicdes: Red hat, Mandrake, GiLinux, Puppy, etc. Sobre
as distribuigdes é correto afimar que: 37. Cite em qual das situagdes a seguir, vocé escolheria

(A} os programas que rodam em uma plataforma rodar um alinhamento local em vez de um global:
rodam em lodas; (A) vocé nao confia no seqlienciamento;

(B) os arquivos salvos em uma distribuigéo nao sao (B) vocé ndo conhece as proteinas a serem alinhadas;
lidos em (?ut-ras.dlstnbuu;oes, (C) as seqUéncias apresentam muitos sitios cujos

(C) todas as distribuigdes rodam os mesmos programas nucleotideos ndo foram determinados {*n");
com 0 mesm]?s c:id{g:)s, mi?é“l. arquivos (D) vocé desconhece os organismos que foram
precisam com o formato in er.cam iavel; . seqiienciados;

(D) os programas _Séo. d_esenvoh{ldos oun ecomplla_dos (E) os organismos seqi:enciados pertencem a uma
para uma distribui¢ao especifica, mas os arquivos Gnica cepa
sdo intercambiaveis; '

(E) algumas distribuicGes sdo compativeis entre si, 38.0s COGs (Clusters of Orthologous Groups) sdo
outras ndo. grupamentos:

d : . L

34. Emrelacao & comparagdo de duas seqliéncias de DNA A e:;?é?:ri]:'s ortélogos dos individuos de uma Gnica
de linhagens diferentes de uma determinada espécie ' . .
de bactéria, & FALSO afirmar que: (B) de genes ortélogos de um dGnico genoma

seqllenciado;
(A) onumero de transigées entre as duas seqiéncias quenciado L
devera superar o nimero de transversées entre (C) detodos os genes de varios individuos do mesmo
elas; grupo ortélogo;
(B) a taxa transicdes sobre transversdes {D) de genes de uma mesma familia para individuas
provavelmente vai ser muito baixa; do mesmo grupo ortblogo;
(C} o numero de transversdes sera baixo ou (E) de genes de uma mesma familia génica para
inexistente: espécies com genornas completos.
{D) asduas seqiiéncias serdo idénticas se a proteina
for muito importante;
(E) a distédncia p para aminoacidos (proporgéo de
aminodcidos diferentes/nimerc de aminoacidos
comparados) devera ser zergo.
. v
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39. No filme futuristico GATTACA, cada pessoa ao nascer
tinha seu genoma seqiienciado pelo governo.
Dependendo da seqléncia para os diferentes genes,
o governo decidia o emprego, o nivel de escolaridade
que a pessoa poderia atingir, a condigdo social, enfim,
todo investimento social para o individuo. Entre os
pressupostos do governo no filme NAO esta:

(A} toda variabilidade génica de todos os genes é
conhecida na populagéo humana;

{B) todos os genes tdm sua fungao precisamente
determinada;

(C) todas as relagbes epistaticas entre os genes sdo
conhecidas;

(D) todas as relages hipostaticas entre os genes s&o
conhecidas;

(E) todas as variavels ambientais sao precisamente
determinadas e a influéncia destas no
transcriptoma e no proteoma dos individuos é
conhecida.

40. Sobre a freqiiéncia de diferentes nucleotideos, ac longo
de uma seqiiéncia de DNA, as afirmativas abaixo estdo
corretas, EXCETO:

(A) em regides espacgadores e em introns, a
freqiéncia de nucleotideos geralmente é préxima
a25%;

(B) as frequéncias de nucleotideos estéo
relacionadas com o desvio no uso de codons
{cédon bias);

(C) genes muitc expressos tendem a ter menores
desvios no uso de codon do que genes pouco
exXpressos,

(D) emregides codificadoras de proteinas, a terceira
posigéo do cddon mostra os maiores desvios nas
freqliéncias de nuclectideos;

(E) fortes desvios nas freqiiéncias de nucleotideos
tém relagcdo com proporgdes relativas das
diferentes populagtes do tRNAs da célula.

41. Sobre o banco de dados UNIGENE, & correto afirmar
que;

{A) naoéumbanco curado;

(B) contém seqiiéncias Unicas apenas das espécies
com genomas seqienciados por completo;

{C) contém seqliéncias Unicas apenas das espécies
gue ndo tiveram genomas seqienciados por
completo ainda;

(D) contém seqliéncias repetidas de uma tnica
especie em cada género;

(E) néo contém seqiléncias repetidas.

42. No projeto genoma humano, antes de iniciar o
sequenciamento propriamente dito, os pesquisadores
juntaram extratos de individuos diferentes para a
extragdo de DNA. Os pesquisadores:

l. gueriam descobrir sitios de SNPs;

Il estavam interessados em descobrir diferengas nas
fases de desenvolvimento de individuos de idades
diferentes;

lll. queriam sabera relaco filogenética entre os individuos.

(A} astrés afirmativas sao corretas;

(B) as trés afirmativas s8o falsas;

(C) apenas a primeira afirmativa & verdadeira;

(D) apenas a primeira e a sequnda afirmativas s#o
verdadeiras;

(E) apenas a segunda e a terceira afirmativas s&o
verdadeiras.

43.Um dos exemplos cldssicos de polimorfismo
balanceado (vantagem do heterozigoto) em genes
humanos ligados a doenga é:

(A) anemia falciforme;
(B) hemofilia;

{C} fenilcetonuria;

(D) fibrose cistica;
(E) Vonwillebrand.

44. Leia as afirmativas abaixo sobre doengas genéticas
em populagdes humanas:

I. A maior parte das doengas genéticas em populagées
humanas s3o letais;

Il. A maior parte das doengas genéticas em populagbes
humanas sao recessivas;

HI. As poucas doengas dominantes em populagBes humanas
580 expressas tardiamente no desenvolvimento.

(A} apenas aterceira afirmativa esta correta:
(B) apenas a segunda afirmativa esta correta;
(C) as trés afirmativas estao corretas;

(D) apenas a primeira afirmativa esta correta;

(E) apenas a segunda e a terceira afirmativas estio
corretas.

45. Sobre as diferencas entre bancos de dados em
gendmica curados e aqueles de submissdo direta, leia
as afirmativas:

I O acesso mais lento aos dados & uma desvantagem
dos bancos curados;

Il. Os bancos curados tém um maior abrangéncia em
termos de nimero de usuarios;

Il Os bancos curados tém manutengéo mais simples.
(A) astrés afirmativas sdo verdadeiras;
(B) as trés afirmativas séo falsas;

(C) apenas a primeira ¢ a terceira afirmativas sao
verdadeiras;

(D) apenas a primeira afirmativa é verdadeira;
{E) apenas a segunda afirmativa & verdadeira.

46. Imagine que vocé tem em méos o resultado de um
seqlenciamento na forma de um eletroferograma.
Depois de editar para determinar a exata seqiiéncia de
DNA, cite o programa que vocé deveria usar na proxima
fase da andlise de seqléncias:

(A} MEGA para andlise filogenética por métodos de
distéancia;

(B} CLUSTALW para alinhamento;

{C) BLAST para identificacéo da seqiéncia;

(D) PAUP para anélise filogenética por maxima
parcimdnia;

(E) PAML para analise de sele¢do natural positiva.

47. Assinale a dnica afirmativa FALSA sobre enraizamento
de arvores filogenéticas:

{A) oenraizamento de uma filogenia & geralmente feito
com a inclusdo de um grupo externo no set de
dados;

(B) so é possivel inferir se um determinado grupo &
natural {i.e., monofilético) numa érvore enraizada;

(C) arvores que ilustram a relagdo evolutiva entre
membros de uma familia génica nao precisam ser
enraizadas para terem um sentido temporal;

(D) mesmo em grupos sabidamente monofiléticos, é
sempre necessario ¢ uso do grupo externo para
enraizar a filogenia;

(E) aespécie escolhida como grupo externo nao pode
fazer parte do grupo interno a ser estudado
filogeneticamente.
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48,

49.

50.

Leia as afirmativas abaixo sobre arvores filogenéticas:

A topologia € a informagao principal que uma arvore
filogenética mostra;

Independente do método de reconstrugfo, os
tamanhos dos ramos sempre fornecem informagdes
acerca das taxas de evolugdo dos organismos;

O valor do bootstrap é relacionado com a repetibilidade
e ndo acuracia.

(A) as trés afirmativas sdo verdadeiras;

{B) astrés afirmativas séo falsas;

(C) apenas as duas primeiras sdo verdadeiras;

(D) apenas a primeira afirmativa é verdadeira;

(E) apenas a primeira e a terceira s&o verdadeiras.

Em estudos de genémica funcicnal, é imperativo
estudar a diversificaco das diferentes familias génicas
em maiores detalhes. Para esse fim, precisamos ter
as seguintes informag6es, com EXCEGAQ de:

(A) adiversidade de organismos que apresenta cada
um dos membros da familia génica;

(B} oseventos de duplicagio gé&nica que ocorreram
durante a evolugac da familia génica;

(C) a caracterizagdo funcional dos diferentes
membros da familia génica;

(D) os eventos recentes de extingdo de linhagens de
organismos préximos aos estudados;

(E} uma arvore filogenética robusia mostrando a
evolugdo e a diversificagdo dos diferentes
membros para um determinado grupo de
organismos.

Sobre bancos de dados relacionais (refational
databases) podemos afirmar que:

(A) s@ocompostos por graficos que sdo chamados
de relagdes (refafionsy;

{B) sua base matematica & chamada de algebra
relacional;

(C) alinguagem de programagao padrio é PERL;

(D} nao podem ter seus dados baixados diretamente
pelo usuario;

(E) tém o cddigo fonte acessivel acs usuarios.
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